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RNAs In regions are key regu-
lators of the viral life cycle. Exoribonuclease-resistant RNAs (xrRNAs)
are examples of olo-

ments because they actively dysregulate the messenger RNA (mRNA)
degradation machinery of host cells, thereby mediating viral patho-
genicity. We review the of RNA in
viruses and discuss potential applications of xrRNAs in synthetic blo-
logy and future mRNA vaccines.
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® Haviviren {Gattung: fvévia) smfassen
rund 150 tekanntn Viren, daramer wichtige
Humanpathogrne, wie Dengue., Geiblivker
oder FSME-Viren {tick borme encephalitts
virus, THEV). Praviviren zickubleren typé
“ctrmese swischen lisehlon, whe Stoxhind

nd Wirbeltleren alx Wirs, Obwe
Metsch flr din wenigsten Flaviviren ein
wrelgneter Wirt s, sind lnfektionen hiuflg
wd fiibren jdrlich i Miltioneo von Lrkan
Mumgen, din Gesunddeltssystume globad vur
wine Horausfuederung stellon.

Flaviviren: Viren mit einem RNA-
Genom

Raniviren getilees 2u der grbes Grappe der
KNAVires. b Unteeschied 2 vielen ande-
fwm Viren, Bakieries odes biheres Litwwe
sen, die DNA als Infurmistiosstriger verwes:
itrm, st ein KNA-Gemam niche wosschliedlich
Triger der Lrhinformation, sondern liber
wimant gleschrielg snch rogubative Funkilo
wen, Dary gebdiren u. & die Steurrung der
wiralm Riplikation, Proceinsynehes oder dio
Umgehung der beaunastienrt des Wi,

RNA: dynamisch und stark
strukturiert

Bine Besonderhett von RNA Sa1 ihre Fibig
Melt, komplexn Strukturen sussubiiden
At elnvinen Bausirdan (Nukleotidtasen)
durch Basenpasrungen miteisantes weises
wirken (Abb, 1) Die Gesumthelt der Bases-
panrungen wind abs Faltung wfor Sobseir
wtruktar sises ENA-Melekills boxeichnet
Watirosdt Sehsmirstrokturen keine exakte
Weschrvibaing der dreldimensinnalen Srek
tur darsiolien, hilden s dessoch eine his
reichead grsave Naberung, wm die hisiogy
wche Funktion ro arkSiren und siad daher
vou grefler Bedoatung fir die Forschung, In
diesem Zasammenhang |5t es intrressant
wkch 7w verdeutlichen, dass din Abdolge der
Nuhlutaflinen letsmendlich bestimes, wid
Clie Sehundirstrakteren musgeddidet wendeo
Midanen. Beim Vergheich der KNA-Geaome
(Primdrvequensen) avolutionde verewandier
Fantviren, who x. 1l Dengoe- uand Zika Viros,
B auf, dass sich disse stark unterschiesdon.
Anidererseits wisen dic davim ssgebildotin
RNA Strukturelemente etse bohe Ahnlics
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Terminaler Bereich (3'-untranslatierte Region, 3'UTR)
xrRNA2 des FSME Virus Neudorfl
xrRNA1
Sekundarstruktur einer

exoribonuklease-resistenten
RNA (xrRNA) des FSME Virus

3D Vorhersage einer
xrRNA Struktur
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XRN1 RNA mit XRN1-resistenter Struktur RNA bleibt intakt, Virus aktiv
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RNA ohne XRN1-resistenter Struktur RNA wird abgebaut, Virus zerstort
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variable Region (~440nt) konservierte Region (~320nt)
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